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RESUMEN

Con el objelivo de iniciar un estudio sobre 1a diversidad genética del camardn blanco
Penacis vannamer, el presente trabajo fue dirigido fandamentalmente a implementar 1
teenica AP-PCR (Reaceidn de polimenzacién en cadena iniciada aleatoriamente) para obtener
patrones de amplifieacion, los cuales serviran para el andlisis de! polimorfismo segiin ol
concepto de RAPL (Random amplified polymorphism DNA) v la identilicacidn de
marcadores genéticos gue puedan ser asociados con earacteristicas tenotipreas de interés para

el sector acoicultor,

Se ulilizaron camarones procedentes del deparlamento de maduracien del CENAIM.
a los cuales se les vatrujo muestraz de diferentes tejidos para implementar un protocolo de
extraceion de ADN y, subsecuentemente, desarrollar un protocolo eficaz y reproducible de

AP-PCR,

Los primeros resultados demostraron que la aplicacion de los protocolos de AP-PCR
para P vannamei  previamente publicados (Garefa ef al., 1994, 1996) no permitieron

obtener producto al guno de amplificacién.

En base aexperimentaciones, realizadas con mezolus de ADN bacteriano v ADN de
ciumaro, se demostrd la necesidad de utilizar soluciones diluidas de ADN de camarcn para
siempleo en AP-PCR, cotrespondicntes a concentraciones inferiores a 100 pufpl. por

muesit,

En estas condiciones fue posible obtener regularmente praductos de amplificacion

pari muestras de hemolinfa con volumenes entre 300 y 500 ).

e esta manera el protocolo desarrollado en el presente trabajo permite considerar la
realizacion de andlisis genéticos ¢ inmunolsgicos paralelamente, sin sacrificar al animal. 1o

qere afre fin v a fvestigaciones sofire fa sefeccicin e crmarones.
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